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Figura 1. Gráficos de la estructura de la microbiota fecal basados en el escalamiento 
multidimensional no métrico (NMDS) de las abundancias relativas de unidades taxonómicas 
operativas (OTU) agrupadas por tratamiento experimental (CTR: grupo control; ENR: grupo 
enriquecido) o etapa de los lechones (LACT: día 26 de lactación; DEST: día 3 post-destete). 
Los gráficos se corresponden a la disimilitud entre los tratamientos experimentales en 
lactación (A), tras el destete (B), y con el destete como efecto principal (C). 
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