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INTRODUCCION

El caballo de Losa o losino forma parte , junto con el pottoka o poney vasco,
el asturcon y el garrano o poney asturgalaico, de la lamada agrupacion de poneys
cantabro-pirenaicos.  Todos ellos poseen unas caracteristicas comunes: su
primitivo origen (fusion del caballo prehistorico con los caballos domesticados
celtas), pequefa aizada (no superior a1,4m) , colores negro o castafo oscuro y
caracter silvestre, indomito e impetuoso. De todos ellos, el caballo losino es el que
presenta efectivos mas reducidos (solo algunas decenas de ejemplares). Su
distribucion tradicional se centra en las cordilleras y valles altos de la provincia de
Burgos . macizos de Castro Valnera y Nela, valles de Mena y de Losa (GARCIA
DORY et al., 1990).

Con vistas a la caracterizacion genética del caballo Losino, este equipo esta
trabajando en la puesta a punto de una serie de técnicas laboratoriales para la
identificacion de la variabilidad genética de diversos loci protéicos y microsatélites.
El presente trabajo muestra los primeros resultados de esta linea de estudio.

MATERIAL Y METODOS

Hasta el momento, se dispone de muestras de sangre de un total de 39
caballos losinos, pertenecientes a una misma explotacion, situada en la provincia de
Burgos. A partir de la sangre completa, se procedio a la separacion del plasma vy los
eritrocitos, asi como a la extraccion del ADN, de acuerdo con la tecnica de
MONTGOMERY y SISE(1990). Las muestras de plasma, hemolizado y ADN se
conservan congeladas hasta el momento de su analisis.

En esta primera fase de estudios, se consideraron cuatro loci de proteinas
plasmaticas y un Jocus microsatélite. La electroforesis en gel discontinuo de
poliacrilamida (JUNEJA et al., 1978; GAHNE y JUNEJA, 1878) permitio el analisis
simultaneo de las variantes de tres loci de proteinas plasmaticas : Grupo
complemento (GC), Alfa-1 beta glucoproteina (A7B) vy Transferrina (TF ) . La
variabilidad de la proteina plasmatica Albumina (AL) se estudid mediante
electroforesis en gel de almidon (KRISTIANSSON, 1963; KRISHNAMURTY et al,
1974).

Para el analisis de los microsatéelites equinos (VHL20), la amplificacion por
PCR se realizé de acuerdo con las recomendaciones de los autores de fas téecnicas
originales (VAN HAERINGEN et al , 1994). La identificacion de los alelos se realizo
mediante electroforesis en geles desnaturalizantes de poliacrilamida (8%), que
contenian urea (8M). La visualizacion de los alelos se realizd mediante tincion con
AgNO3 ( HEUSKESHOVEN y DERNICK, 1985, BUDOWLE 1991).

Los estudios poblacionales se realizaron mediante el programa GENETIX
(BELKHIR et al., 1996-1998) que permite, entre otras operaciones, el calculo de
frecuencias alélicas y la estimacion de los indices de fijacion Fis , Fit y Fst de Wright
(WRIGHT, 1965), asi como el estudio de la signficacion estadistica de estos
ultimos.
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RESULTADOS Y DISCUSION

Hasta el momento actual, 27 de las muestra sindividuales disponibles han
sido ya analizadas respecto a los cuatro loci considerados de proteinas plasmaticas.
La tabla 1 muestra para cada uno de estos loci los alelos detectados, asi como las
frecuencias alélicas y sus correspondientes errores estandar. Los loci GC, A1By TF
mostraron valores de Fig no significativamente diferentes de 0,por lo que puede
admitirse la existencia de equilibrio genetico de Hardy-Weimberg. Sin embargo, en
el caso de AL se aprecio un exceso significativo de heterocigotos (Fig=-0,466,
p<0,05). A fin de explicar esta circunstancia, se esta procediendo al estudio de lo
sdatos genealogicos disponibles en la explotacion.

Considerando conjuntamente los cuatro loci de proteinas plasmaticas
analizados, se estimo un valor global de Fis=-0,132, que no resultd

significativamente diferente de 0 (p<0,05) Asi pues, no se han encontrado hasta el
momento pruebas de una consanguinidad apreciable en la explotacion considerada.

En el momento actual se encuentran en curso los analisis poblacionales
referentes al microsatélite VHL20 considerando los 39 individuos disponibles. Por
otro lado, se tiene previsto ampliar el numero de loci proteicos y microsatélites
considerados.
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TABLA 1: Frecuencias alélicas con su error estandar (e.e.) para los cuatro loci
de proteinas plasmaticas consideradas.

Locus Alelo Frecuencia + e.e.
AL AL*F 0,611 + 0,066
AL*S 0,389 + 0,066
GC GC*F 0,278 + 0,061
GC*S 0,722 + 0,061
A1B A1B K 0,889 + 0,042
A1B *S 0,111 + 0,042
TF TF*D 0,111+ 0,043
TF*E 0,093 + 0,012
TF*F1 0,018 + 0,018
TF*Fo 0,686 + 0,063
TF*F3 0,018 + 0,018
TF*O 0,074 + 0,036
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