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ANÁLISIS DEL TRANSCRIPTOMA MUSCULAR DE CERDOS IBÉRICOS 
PROCEDENTES DE UN CRUCE DIALÉLICO COMPLETO RETINTO × TORBISCAL  

INTRODUCCIÓN 

MATERIAL Y MÉTODOS
Diseño experimental.

longissimus thoracis 

 
Secuenciación del transcriptoma. kit RiboPure Ambion, 
LifeTechnologies

Bioanalyzer Agilent
llumina Hiseq 2500

fastqc
Sscrofa10.2

Tophat2 v2.1.0
Cufflinks v2.2.1

 
Análisis de expresión diferencial.

cufflinks
cuffdiff

 Fold Change

Validación por PCR cuantitativa. kit
SuperScript IV LifeTechnologies

RPL32 B2M



RESULTADOS Y DISCUSIÓN

EGR1

enhancers
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REFERENCIAS BIBLIOGRÁFICAS  

 
Tabla 1. Número de genes diferencialmente expresados (DE) en el músculo longissimus 
thoracis entre cerdos procedentes de un cruce dialélico Retinto (R) por Torbiscal (T). 

Comparación N. genes DE 

Figura 1. Comparación de la expresión del gen EGR1 (unidades relativas) en músculo 
longissimus thoracis de cerdos de distintos cruces de estirpes ibéricas Retinto y Torbiscal.
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Tabla 2. Genes diferencialmente expresados que se localizan en regiones genómicas 
(GWAS) detectadas en un trabajo anterior (Ibáñez-Escriche et al., 2016b). FC – Tasa de 
cambio de la expresión diferencial  

Comparación Acrónimo (Gen) SSC(Mb) FC GWAS Caracteres GWAS 
RGS5

PLIN5
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GLRX  
XLOC_027260 

PPP1R11

XLOC_005316 

MYH10 
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MAN2B2 
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